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Resumen:

La mayoria de las macromoléculas satisfacen su funcion bioldgica al interactuar con otras
biomoléculas. En muchos casos, estas interacciones conllevan grandes cambios
conformacionales que resultan complicados de identificar tanto experimentalmente como
computacionalmente. En nuestro laboratorio, desarrollamos métodos computacionales
que integran datos experimentales y simulacion mediante métodos probabilisticos de
inferencia Bayesiana. En esta charla, me centraré en la aplicacion de estos métodos
(MELD, modeling employing limited data) en dos tipos de interacciones: proteina-ADN vy
proteina-péptido.
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